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⽬的 がんをはじめとした疾病の作⽤機序の解明

内容 病態モデルでコントロール群と治療群を設定し、両者で
RNAの網羅的解析を⾏う。そして、その結果から両者で差
がある遺伝⼦やパスウェイを同定する。

結果 治療結果の起因となる遺伝⼦やシグナル伝達経路を明ら
かにし、治療有効性のproof of conceptを得た。
がんについては治療結果の起因となる遺伝⼦の同定に⾄っ
ておらず、引き続き解析を⾏っていく。
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